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蔗糖合酶在植物生长发育中的作用研究
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摘　要：蔗糖合酶 (SuSy) 是植物蔗糖代谢的关键酶之一，在植物各组织中普遍存在。SuSy 参与了植物体

中许多代谢过程，包括淀粉及纤维素的合成，以及碳源的分配等。该酶还可影响植物的抗逆性、种子发育

和生物固氮能力，因此，利用 SUS 基因改良作物品质具有良好的应用前景。对 SuSy 的性质、基因表达模

式及其在植物生长发育中的作用进行综述。
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The function of sucrose synthase in plant growth and development
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Abstract: Sucrose synthase, which is a key enzyme in sucrose matabolism, is ubiquitous in plant. In recent years, 
SuSy has been studied in biochemical properties, gene expression and regulation. It has been implied by many 
results that SuSy takes part in many plant metabolisms, such as starch synthesis, cellulose synthesis and carbon 
partitioning. Further roles of SuSy were proposed in stress response, biological nitrogen fixation and seed 
development. It seems that it has significant potential application value using SUS gene to improve crop quality. In 
this paper, the properties, gene expression profile and function of SuSy are summarized.
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蔗糖合酶 (sucrose synthase，EC2.4.1.13，SuSy)
是蔗糖代谢关键酶之一，在植物中可形成同源四聚

体，每个亚基的相对分子质量 (Mr) 约为 9 × 104[1]
。

该酶可催化：蔗糖 +UDP↔ 果糖 +UDPG。此反应

可逆，但目前研究认为该酶偏向于蔗糖裂解反

应
[2-4]

。SuSy 的活性可被己糖抑制并造成裂解反应

的中止
[5]
。SuSy 的磷酸化可造成分子表面疏水性的

改变及氨基酸末端结构的改变，增加该酶对蔗糖和

UDP 的亲和力，从而促进该酶的活性及影响膜连形

式，以此来选择性激活裂解反应，改变其亚细胞定

位
[6-7]

。SuSy 在植物的各组织中普遍存在，但其活

性在库组织中尤其高
[8]
。以往的研究认为：SuSy 主

要参与淀粉及纤维素的合成，但近些年的研究表明

蔗糖合酶在逆境胁迫、种子发育及生物固氮等方面

也起着重要作用。

1　蔗糖合酶基因家族

SuSy 由 Cardini 等 [9]1955 年在小麦 (Triticum 
aestivum L.) 胚芽中首次发现，至今已在 45 种植物

中发现超过 80 个 SUS 基因。根据系统进化分析，

如图 1 所示，SuSy 可分为四个族：单子叶族、双

子叶 SuSy1 族、双子叶 SuSyA 族，以及最新发现

的 NG (new group) 族 [10]
。单子叶族以玉米中的 SH1

及 SUS1 为代表，它们编码的氨基酸序列与双子叶
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柑橘(Citrus reticulata): CitSUSA(BAA88904.1), CitSUS1(BAA88905.1), CitSUS2(BAA88902.1); 棉花(Gossypium hirsutum): 
GhSUS1(ACV72640.1), GhSUS3(AAD28641.1); 拟南芥(Arabidopsis thaliana): AtSUS1(NP_197583.1), AtSUS2(NP_199730.1), 
AtSUS3(NP_192137.1), AtSUS4(NP_566865.2), AtSUS5(NP_198534.2), AtSUS6(NP_177480.1); 木薯(Manihot esculenta): 
MeSUS(ABD96570.1); 杨树(Populus): PtrSUS1(XP_002324136.1), PtrSUS2(XP_002326309.1), PtrSUS3(XP_002302727.1); 
豌豆(Pisum sativum): PsSUS1(CAA09910.1), PsSUS2(CAA04512.1), PsSUS3(CAC32462.1), PsSUS4(AAC28107.1); 菜豆

(Phaseolus vulgaris): PvSUS1(AAN76498.1), PvSUS2(ACP17902.1); 大豆(Glycine max): GmSUS1(AAC39323.1);绿豆(Vigna 
radiata): VrSUS1(BAA01108.1); 蚕豆(Vicia faba): VfSUS(CAA49428.1); 葡萄(Vitis vinifera): VvSUS1(XP_002271896.1), 
VvSUS2(XP_002271530.1), VvSUS3(XP_002275155.1); 胡萝卜(Daucus carota): DcSUS1(CAA53081.1), DcSUS2(CAA76057.1); 
咖啡(Coffea arabica): CaSUS1(CAJ32596.1), CaSUS2(CAJ32597.1); 番茄(Solanum lycopersicum): SlSUS1(AAA34196.1), 
SlSUS2(CAA09593.1), SlSUS3(ADM47608.1), SlSUS4(ADM47609.1); 马铃薯(Solanum tuberosum): StSUS1(AAO67719.1), 
StSUS2(AAO34668.1), StSUS3(AAA97572.1), StSUS4(CAD61188.1); 大麦(Hordeum vulgare): HvSUS1(CAA46701.1), 
HvSUS2(CAA49551.1); 黑麦草(Lolium perenne): LpSUS(BAE79815.1); 小麦(Triticum aestivum): TaSUS1(CAA04543.1), 
TaSUS2(CAA03935.1); 竹子(Bambusa oldhamii): BoSUS1(AAV64256.2), BoSUS2(AAL50571.1), BoSUS3(AAL50570.1), 
BoSUS4(AAL50572.2); 水稻(Oryza sativa): OsSUS1(CAA46017.1), OsSUS2(CAA41774.1), OsSUS3(AAC41682.1), 
OsSUS4(BAG95417.1), OsSUS5(CAE03896.2), OsSUS6(BAD23005.1); 甘蔗(Saccharum officinarum): SoSUS2(AAF85966.1); 
玉米(Zea mays): ZmSUS-sh(CAA26247.1), ZmSUS1(AAA33514.1), ZmSUS3(AAM89473.1); 郁金香(Tulipa gesneriana): 
TgSUS1(CAA65639.1), TgSUS2(CAA65640.1); 蓖麻(Ricinus communis): RcSUS1(XP_002523115.1), RcSUS2(XP_002516963.1).

图1  SuSy家族进化树分析
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植物 SuSy 族不同，表明两者有不同的进化祖先。 
双子叶植物 SuSy 又可分成 SuSy1 族和 SuSyA 族。

两个族相比，两者的外显子与内含子结构不同，且

有不一样的进化分支，SuSy1 族与单子叶族的亲缘

关系更近。马铃薯、胡萝卜和番茄的 SuSy 同源性

大于 90%，属于双子叶 SuSy1 族，柑橘 CitSUSA
与豌豆 PsSUS2 同源性大于 85%，属于双子叶

SuSyA 族。NG 族主要包括拟南芥中的 AtSUS5、 
AtSUS6 和水稻中的 OsSUS5、OsSUS6，目前对这

几个基因的研究较少，其结构特点和作用尚不是很

清楚。近年来，一些分析表明，SuSy 在不同的物

种中具有功能的保守性
[11]
。

SuSy 由多基因家族编码，该家族至少由两个

基因组成，在一些物种中发现了更多的 SUS 基因亚

型，它们的表达往往具有时间和组织特异性，如玉

米 (Zea mays L.) 中有 3 个 SUS 基因：SH1、 SUS1、
SUS3[12]

。其中 SH1 在胚乳中特异性高表达；SUS1
在胚，以及根、茎和叶中都有表达

[13-14]
；SUS3 在

胚乳、胚珠、根和幼芽中表达
[12]
。水稻 (Oryza 

sativa) 中发现 6 个 SUS 基因，参与了不同的生长过

程，SUS1 在根、幼叶、节间表达，SUS3 和 SUS4
主要在颖果中表达，SUS2 在所有组织中都表达，

最近发现的 SUS5 和 SUS6 的作用尚不清楚
[15]
。马

铃 薯 (Solanum tuberosum L.) 中 有 4 个 SUS 基 因，

其中 SUS3 在茎和根的维管组织中高表达，在叶

中低表达且不被蔗糖诱导 ；而 SUS4 在块茎的贮

藏组织中高表达，正常情况下在叶中不表达但可

被蔗糖诱导。两者在根尖的表达位置也不相同，

SUS3 在分生区高表达，SUS4 在根冠细胞分裂区高

表达
[16]

。番茄 (S. lycopersicum L.) 中也有 4 个 SUS
基因，其中 SUS1 在未成熟果实中高表达，SUS3 在

根及成熟果实中高表达，SUS1 在成熟茎中表达量

高，而SUS4在新生茎中表达量高
[10]
。胡萝卜 (Daucus 

carota L.) 中目前发现有 2 个 SUS 基因，其中一个

在花中特异性表达，另一个在茎、根、花以及成熟

的种子中都有表达
[17]
。甜菜 (Beta vulgaris L.) 中的

2 个 SUS 基因在根中都大量表达，而在叶中表达量

低。其中 SUS1 的表达贯穿整个根部发育时期，而

SUS2 在幼嫩的组织部位及根部发育的早期和中期

表达量较高，同时在花中也有表达
[18]
。甘蔗

(Saccharum officinarum L.) 中，目前有 2 个 SUS 基

因被确定，它们的表达水平在节间的不同部位及不

同的发育时期有着显著不同
[19]
。在菜豆 (Phaseolus 

vulgaris L.) 中，Silvente 等 [20]
认为至少存在 2 个 SUS

基因，其中一个特异性在根瘤中表达；另一个的表

达不具有组织特异性 ( 表 1)。

2　蔗糖合酶在植物生长发育中的作用

2.1　影响库强及参与淀粉合成

器官的库强，即为吸收光合同化物的能力。

它依赖于营养物质从运输组织向库器官的转运，

受蔗糖代谢或者淀粉合成情况的限制。库强可用

以下指标来衡量 ：营养物质摄取率、干重以及总

产量
[21]

。SuSy 的产物 UDPG 可为淀粉合成提供

前体
[3,22]

。Zrenner 等 [23]
报道，在表达 SuSy 反义

RNA 的转基因马铃薯块茎中，蔗糖含量没有变化，

但是淀粉积累受到抑制，同时该转基因植株还表

现出块茎的总干重下降，可溶性蛋白质减少，进而

导致产量下降。而在马铃薯中过表达 SUS4 基因，

SuSy 酶活性显著提高，可引起 ADPG 和 UDPG 的

含量增加，淀粉产量增加了近一倍，同时马铃薯干

重较之野生型也有所增加
[24]
。以上结果说明 SuSy

是马铃薯块茎库强的主要决定因素。D’Aoust 等 [25]

表1  SUS基因在各物种中的表达部位

物种名称 基因名称 表达部位

拟南芥 SUS1	 叶、叶脉、角果

 SUS2	 种子

 SUS3	 种子发育中期

 SUS4	 茎、根、发芽的种子

 SUS5	 叶、叶脉、花、根

 SUS6	 叶、叶脉、花、根

水稻 SUS1	 根、幼叶、节间

 SUS2	 无组织特异性

 SUS3	 颖果

 SUS4	 颖果

菜豆 SUS1	 根瘤

 SUS2	 无组织特异性

梨 SUS1	 幼果

 SUS2	 成熟果实

胡萝卜 SUS1	 茎、根、花、成熟种子

 SUS2	 花

玉米 SH1	 幼苗、胚乳

 SUS1	 幼苗、胚、根、茎 叶
 SUS3	 胚乳、胚珠、根、幼芽

马铃薯 SUS3	 茎和根的维管组织、叶

 SUS4	 块茎贮藏组织

番茄 SUS3	 根、成熟果实

 SUS4	 新生茎

甜菜 SUS1	 根、叶

 SUS2	 根、叶、花
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研究反义抑制 SuSy 的番茄发现，蔗糖卸载能力随

着 SuSy 活性的降低而显著下降，另外植株生长率

减慢，座果数减少，成熟时每株结果数明显下降。

表明 SuSy 参与控制幼果蔗糖输入，影响果实座果

及发育。Tang 和 Sturm[26]
在反义抑制的 SuSy 胡萝

卜中也发现，转基因株系的 SuSy 活性在根尖中下

降，但在叶中没变化，库器官中蔗糖利用率显著下

降，蔗糖含量增加，而葡萄糖、果糖、淀粉和纤维

素的含量减少，叶片和根明显变小，同时整体植株

变小。玉米 sh1 突变体种子胚乳中，SuSy 酶活性

只有野生型的 2%~6%，导致淀粉含量下降，种粒

出现皱缩表型
[27-28]

。在豌豆 (Pisum sativum L.) 的种

皮及胚中，SuSy 的活性与淀粉合成速率呈线性正

相关
[29]
。在番茄、小麦和水稻中，SuSy 在幼果中

的活性可决定果实最终的大小及产量
[30-32]

。上述结

果均说明 SuSy 是影响库强的重要酶，可作为衡量

库强的标识。

2.2　参与纤维素合成及细胞壁构建

细胞中 SuSy 有两种存在形式，一种是与质膜

相连的不可溶形式 (P-SuSy) ；一种是存在于细胞质

中的可溶形式 (S-SuSy)[33]
。还有研究发现玉米中两

种 SuSy 可定位于线粒体，它们的作用不是裂解蔗

糖，而是与线粒体内的信号转导有关
[34]
。该酶的主

要形式是 P-SuSy，它可为细胞壁纤维素的合成提供

底物 UDPG，在植物初级和次级细胞壁形成中起着

重要作用。两种形式的 SuSy 都可以调节细胞内的

碳分配，其中 P-SuSy 对碳源向各种复合物 ( 如纤

维素 ) 的分配更为关键，而 S-SuSy 通常在分配碳

源参与细胞呼吸、贮藏物沉积等方面起作用
[11]
。

Fujii 等 [35]
研究发现，从赤豆上胚轴分离出的 SuSy

可作为催化成分与纤维素合酶相结合，共同组成纤

维素合成体系，促进纤维素合成。

在木本植物维管组织中，SuSy 与次级木质部

的发育和沉积有关
[36-37]

，Konishi 等 [38]
在转绿豆

SUS 基因的杨树 (Populus) 中发现植株的高度增加，

在烟草 (Nicotiana tabacum)中过表达棉花 (Gossypium 
hirsutum)SUS 基因也有类似现象发生

[39]
。在杨树

中还发现 SuSy 与应拉木部位纤维素的沉积增加有

关
[37,40]

。Nilsson 等
[41]

发现杨树中 SuSy 在木质部

细胞膜上含量丰富，该基因的表达水平与次级木质

部的增厚及木材强度有关。Coleman 等
[42]

在杨树

中过表达棉花 SUS 基因，发现所有转基因株系的木

质部 SuSy 酶活性显著增加，并且次级细胞壁的纤

维素含量较之野生型有所提高，造成木质部次级细

胞壁的增厚及木材密度增加，对于提高林木的经济

价值有重要意义。

氮元素是影响棉纤维质量和产量的重要因素之

一，氮过量或缺乏都可造成纤维强度的下降，影响

棉纤维发育
[43]
。近年来的研究表明，环境中氮元素

含量可影响 SuSy 的活性
[44]
，而 SuSy 的活性与纤

维素的合成及沉积速率有关
[45]
，持续且稳定的纤维

素沉积会引起纤维强度增加
[46]
。Wang 等

[47]
研究棉

花发现，土壤中氮元素含量的差异可造成 SUS 基因

表达及该酶活性的变化。在纤维素大量合成时期，

当氮含量为 240 kgN/hm 时，与氮含量过低或过高

相比较， SUS 基因表达更持久；相应的 SuSy 酶活

性也显著升高，使 UDPG 供应更高、更稳定，最终

造成纤维强度的增加。Brill 等 [48]
在棉花中新发现

一种 SUS 基因，称为 SUSC，该基因在纤维次级细

胞壁合成时期大量表达，且定位于细胞壁附近。抑

制棉花胚珠中 SUS 的表达，可导致纤维细胞分化数

目减少，伸长速率下降以及次生壁加厚受阻，并产

生无纤维表型。推测原因：纤维的发生和伸长依赖

于细胞膨压，而己糖是维持细胞膨压的主要溶解物，

抑制 SUS 基因的表达造成细胞中己糖含量的降低，

从而造成细胞膨压的改变，影响了纤维的发育；同

时，由于纤维素合成底物 UDPG 供应减少，因此阻

碍了纤维细胞壁的形成
[49]
。在马铃薯的叶片保卫细

胞中，也发现 SuSy 与细胞渗透压的维持与调节有

关
[50]
。棉花无纤维突变体种子的胚珠中，在 mRNA

及蛋白质水平都检测不到 SUS 的表达；而普通突变

体中，SUS 在胚珠纤维细胞中大量而持续地表达，

均说明 SuSy 对纤维细胞的发生起着关键作用
[51]
。

此外，高等植物花粉管顶端的快速生长需要足

够的能量及糖类供应。胶质、纤维素和胼胝质作为

花粉管细胞壁的组成物质，连续不断地被合成，这

些组成物质的不均匀性可造成花粉管发育方向的改

变
[52]
。Persia 等

[53]
研究发现 SuSy 参与烟草花粉管

细胞壁的构建，影响花粉管的形态发生。

2.3　参与逆境胁迫响应

逆境是对植物生长不利的各种环境因素的总

称 , 也称为环境胁迫 , 如高温、低温、缺氧、干旱、

盐渍等，逆境往往对植物的生长发育造成显著的不

利影响，甚至导致植物死亡
[54]
。在逆境适应过程中，

植物体内在生理生化水平与分子细胞水平发生了复

杂的变化
[55]
。SUS 的表达可被低氧、低温以及碳源

限制等条件诱导，表明 SuSy 在植物胁迫条件下也

起着重要作用。
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在组织内部氧分压降低时，植物会采取抵御行

为，如减少生物合成，降低 ATP 的消耗；而转化代

谢途径，优先选择 ATP 消耗少的反应，节约 ATP
的使用是植物适应低氧环境的重要对策之一，通过

此对策可以减少组织内部氧的耗费，避免其陷入缺

氧的困境
[56]
。转化酶 (invertase，EC3.2.1.26，INV)

催化蔗糖裂解反应，需要两分子 ATP，而 SuSy 仅

需要一分子。因此，植物表现出在低氧环境中，

SuSy的活性增加而 INV的活性被抑制，以节省能量。

如在马铃薯块茎和菜豆中，INV 先表达，随着组织

的增大，SUS 后表达
[57-58]

。Bologa 等
[59]

对马铃薯

块茎进行低氧胁迫时，S-SuSy 活性增加而 P-SuSy
活性降低，P-SuSy 可参与细胞壁纤维素的合成，降

低此种亚型的酶活性，可以减少生物合成所造成的

ATP 消耗，从而使植物适应低氧环境。在小麦及水

稻中，SUS 也可被低氧环境诱导表达
[15,60]

。在玉米

SUS双基因 (sus1/sh1)突变体中，经过24 h缺氧处理，

由于失去 SuSy 活性，蔗糖利用受到阻碍，其根尖

致死，恢复供氧时不能恢复正常分裂；而在野生型

根尖中，恢复供氧后根尖可继续生长，表明 SuSy
在玉米根尖的缺氧耐受中起着促进作用

[61]
。Biemelt

等
[62]

对 SUS 突变体马铃薯的研究也发现，经过低

氧胁迫又恢复供氧后，较之野生型，突变体植株恢

复生长的能力减弱，也说明 SuSy 在低氧胁迫中起

着关键作用。在番茄的根中，经过低氧胁迫，INV/
SuSy 活性比率降低，但植株总蔗糖裂解能力没有

变化，表明在低氧胁迫时，番茄也是采取 SuSy 途

径来提高能量利用率，节省 ATP。因此，低氧造成

的能量供应不足可在一定程度上被SuSy途径补偿
[63]
。

除氧胁迫外，SUS 还可被低温诱导表达。在洋

白菜 (Brassica oleracea L.) 幼苗中，淀粉、己糖和

蔗糖含量，以及 SuSy 活性在低温环境下都有所增

加
[64]

，说明 SuSy 在寒冷耐受及糖分积累中也起

重要作用。低温处理也可引起小麦中 SuSy 活性增

加，尤其是在根中 SUS1 的表达量上升
[65]
。大麦

(Hordeum vulgare) 中的 SUS 基因，在经历各种非

生物胁迫时反应各不相同，SUS1 和 SUS3 可被低温

环境诱导表达，SUS1 对缺氧胁迫也有响应，SUS3
可被干旱胁迫诱导表达，而 SUS2 对各种胁迫条件

都没有响应
[66]
。

2.4　影响种子发育

高等植物的种子发育过程需要胚和胚乳的协

调合作，SuSy 的产物可以维持胚中细胞分裂及延

伸所需的碳源水平。同时，通过调节胚乳的形成来

控制植物细胞及种子的早期发育。在转基因棉花中，

抑制胚珠表皮的 SuSy 活性可阻止纤维的发育，但

不影响胚的发育及种子大小。另外，抑制胚和胚乳

中 SuSy 活性可导致两者发育受阻，并且阻碍了毗

邻的种皮转运细胞的形成，造成整个种子的发育停

滞
[47]
。利用 RNAi 技术抑制棉花种子胚乳中 SUS

的表达，可导致胚乳变形，其细胞壁多糖纤维素和

胼胝质的含量下降，造成种子早期发育受阻
[67]
。菜

豆的 SUS 基因的表达受抑制可推迟胚发育，胚和胚

柄出现异常形态，最终导致种子不能正常发育
[68]
。

此外，SuSy 可以通过调节碳源的分配来控制

种子发育的节奏。拟南芥 (Arabidopsis thaliana) SUS
基因突变体种子中，SuSy 活性显著下降。尽管成

熟的种子大小、成分组成及萌发率没有改变，但种

子发育的动态过程中，次级代谢物、可溶性糖、淀

粉含量及种子干重与野生型相比都有所改变，只是

这种差异可随着种子的发育逐渐减小直至一致
[69]
。 

2.5　参与固氮

豆科植物的根瘤主要依赖蔗糖代谢提供的能量

和碳骨架来进行固氮、氨的同化及固氮产物的输出，

而调控 SuSy 的表达可以影响固氮作用
[70]
。豌豆

rug4 突变体中 SuSy 活性仅为野型的 10%，虽然根

瘤可正常形成，但在低氮含量土壤中种植时，突变

体显现出氮缺乏症状，同时造成种子内淀粉含量降

低并产生皱缩表型
[71]
。

另外，固氮作用相关蛋白的活性也依赖于

SuSy 的活性。豌豆 rug4 突变体中豆血红蛋白含量

只有野生型的 20%，突变体根瘤中固氮酶的含量没

有变化但活性下降
[70]
。以上研究表明，SuSy 活性

降低，会直接或间接引发一系列效应影响植物的固

氮作用。

2.6　影响植物表型

在棉花、玉米、马铃薯、番茄等农作物中，

SuSy 活性的抑制可以导致种子无纤维、谷粒皱缩、

块茎干重降低、植株矮小等无益表型；但是在拟南

芥各种 SUS 突变体中，植株表型都没有发生明显变

化。对此有研究认为，农作物的种子或果实体积较

大且内部组织密集，这就造成内部氧分压的下降，

导致 ATP 供给不足，植株为保存能量会选择能耗少

的 SuSy 蔗糖裂解途径，此时若是 SuSy 活性下降，

会带来明显的不利效应。而拟南芥植株及角果体积

较小，可能对氧缺乏不敏感，因而导致表型变化不

明显
[72]
。Atsus1/ Atsus4 双突变拟南芥在通风良好的

条件下可正常生长，而在氧胁迫条件下生长被抑制，
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这也支持了上述观点
[73]
。

3　展望

SuSy 参与了植物体中许多代谢过程，包括能

量代谢、碳源的分配等，这对于植物的代谢、细胞

结构形成，以及贮藏功能都有着极其重大的意义。

因此，许多工作致力于研究其生化特性、细胞定位、

基因表达及调控等；但是关于该酶的一些问题尚未

完全解决，如 SuSy 对非生物胁迫的响应机制，

SuSy 与 INV 之间的关系等。因此，深入研究 SuSy
对揭示植物生长发育的分子机制有重要意义，而利

用 SUS 基因改良作物品质也是今后需要关注的方

面。
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• 简讯 •

梅特勒-托利多首次协办2011年“药品质量

源于设计(QbD)”专题研讨会

作为第 13 届中国科学技术协会年会第一分会的“绿色化学科学与工程国际高端研讨会”于 2011 年 9
月 21 日至 23 日在天津隆重召开。天津市副市长张俊芳，中国化工学会理事长、中国工程院院士曹湘洪出

席会议并在开幕式上致辞。

本次会议由中国科学技术协会、天津市政府、中国工程院和国家外国专家局联合主办。会议特别邀请

了三位诺贝尔化学奖获得者：美国加州大学圣巴巴拉分校的 Alan J. Heeger 教授、美国斯科利普研究所的 K. 
Barry Sharpless 教授和德国马普学会生物物理学研究所的 Harmut Michel 教授。数十位来自美国、德国、日本、

加拿大、中国等国家科学院、工程院的院士以及相关领域著名专家学者参加了会议。

与会专家学者围绕绿色化学科学与工程国际发展动态与展望——前沿理论、技术与产业化应用等专题

进行研讨和交流。本次会议还举办了优秀论文征集和评选活动，共有 79 篇论文参与评选，经中国工程院

院士等专家精心遴选，其中 30 篇获得了中国工程院“梅特勒 - 托利多杯”优秀论文奖。梅特勒 - 托利多大

中华区总裁林桂兴先生出席会议，并为优秀论文获奖者颁奖。


